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Studiju kursa statuss programma

Obligatais/Ierobezotas izveles

Atbildigais macibspeks
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Iveta Lauva - Zinatniskais asistents

Apjoms dalas un kreditpunktos

1 dala, 6.0 kreditpunkti

Studiju kursa Tstenosanas valodas

LV, EN

Anotacija

Studiju kursu 1steno Latvijas Universitate, kursa izstradatajs ir Nils Rostoks.

Studiju kursa studenti apgiis iemanas darba ar dazadam biologiskas informacijas datubazeém un
bioinformatikas programmam, kas saistitas ar nukleinskabju un aminoskabju sekvencu
daudzkartgju salidzinasanu, homologijas meklg$anu un filogenétisko analizi. Mérka sasniegSanai
studenti papildus teoretiskas studiju kursa dalas apgtisanai piedalisies seminaros un patstavigi
risinas specifiskus, ar biologiskas informacijas ieguvi un analizi saistitus uzdevumus.

Pilnu studiju kursu skatit: https://www.lu.lv/studijas/studiju-celvedis/programmu-un-kursu-
katalogi/kursu-

katalogs/?tx_lustudycatalogue pil[action]=detail&tx_lustudycatalogue pil[controller]=Course&t
X _lustudycatalogue pil[course]=Biol2052

Merkis un uzdevumi, izteikti kompetencés un
prasmes

Studiju kursa mérkis ir nodro§inat iesp&ju studentiem ieglit pamatzinaSanas par iedzimtibas un
mainibas likumiem, iepazistinat studentus ar genomu struktiiru un bioinformatikas analizes
pamatiem.

Studiju kursa uzdevumi:

1) iepazistinat studentus ar bioinformatikas pamatiem biologisko sekvencu (virknu) analizei;
2) veicinat iemanas patstavigi samekl&t un analiz&t proteinu un nukleinskabju sekvences
izmantojot demonstrétas bioinformatikas metodes.

Patstavigais darbs, ta organizacija un uzdevumi

1. Patstavigi jasagatavo prezentacija par genctikas sasniegumiem medicina vai augu un dzivnieku
selekcija, kura japarada seminara.

2. Jasagatavo divi patstavigo darbu protokoli bioinformatikas un genomikas sadala.

3. Jasagatavojas diviem testiem par zinatniskajam publikacijam genétikas joma un diviem testiem
par zinatniskajam publikacijam genomikas un bioinformatikas joma.

4. Patstavigi jaatrisina bioinformatikas uzdevums, kas saistits informacijas meklésanu datubazes,
homologijas meklésanu un sekvencu salidzinasanu. Jasagatavo prezentacija par uzdevuma
risinajumu.

5. Izmantojot macibu materialus jasagatavojas nosléguma parbaudijumam.

Literataira

Obligata / Obligatory:

1) Brooker R.J. 2018. Genetics: Analysis and Principles. 6th ed. McGraw-Hill Education, New
York.

2) Lesk A.M. 2005. Introduction to Bioinformatics. 2nd ed. Oxford University Press, New York.
3) Lesk A.M. 2008. Introduction to Bioinformatics. 3rd ed. Oxford University Press, New York.
4) Lesk A.M. 2014. Introduction to Bioinformatics. 4th ed. Oxford University Press, New York.
5) Lesk A.M. 2017. Introduction to Genomics. 3rd ed. Oxford University Press, New York.
Papildus / Additional:

1) Hall B.G. 2004. Phylogenetic Trees Made Easy. A How-To Manual. 2nd ed. Sinauer,
Sunderland.

2) Lesk AM 2007. Introduction to Genomics. Oxford, New York.

3) Lesk AM 2017. Introduction to Genomics. 3rd Ed. Oxford, New York.

Citi informacijas avoti / Other sources of information:

1) A Brief Guide to Genomics. https://www.genome.gov/about-genomics/fact-sheets/A-Brief-
Guide-to-Genomics.

2) Bioinformatics, https://academic.oup.com/bioinformatics.

3) Bioinformatika, Latvijas Nacionala enciklop&dija, https://enciklopedija.lv/skirklis/6649.

4) Genomics, Journal, Elsevier, https://www.journals.elsevier.com/genomics.

5) Genomika, Latvijas Nacionala enciklop&dija, https://enciklopedija.lv/skirklis/6682-genomika.
6) Nucleic Acids Research, annual database issue, https://academic.oup.com/nar/issue/47/D1.

NepiecieSsamas priek$zina$anas

Studiju kursam priek$zinaSanas nav nepiecie$amas.

Studiju kursa saturs
Saturs Pilna un nepilna laika Nepilna laika
klatienes studijas neklatienes studijas

Kontakt | Patstav. | Kontakt | Patstav.
stundas darbs stundas darbs

Genétikas un genomikas pamatjédzieni. Mendela iedzimtibas likumi. 4 6 0 0

Iedzimtibas hromosomalais un molekularais pamats. Citogenétika. Kariotips. 2 3 0 0

Génu darbiba. Genotips, fenotips un vides mijiedarbibas. Génu mijiedarbibas. Epigenétika. 6 9 0 0

Imprintings.

Geénu kartéSana. Saistiba un rekombinacija. Saistibas kartes. Genétiskas analizes pamati. 6 9 0 0

Baktériju un bakteriofagu genétika. Konjugacija, transformacija, transdukcija. 2 3 0 0




Kvantitativas pazimes un to kart€Sana. 2 0 0
Populaciju genétika. Geéni un to al€les populacijas. Asociaciju kartésana. Nelidzsvarota saistiba 2 0 0
Genétikas pielietojamie aspekti. Mediciniska genétika. Augu un dzivnieku selekcija. 4 0 0
Seminars. Izvéléti genétikas pielietojamie aspekti. 8 12 0 0
Bioinformatikas jédziens. Biologiskas informacijas daudzveidiba un apjoms. Genomu organizacija 4 6 0 0
un evoliicija. Salidzino$a genomika. Genomu anotacija.
Biologiskas informacijas datubdzes. Informacijas mekl&$anas un iegiiSanas sistémas. 2 3 0 0
Informacijas mekléSana un analize NCBI un EMBL-EBI datubazés. 4 0 0
Nukletnskabju un proteinu sekvencu lidzibas pamatprincipi. Sekvencu paru un daudzkartgjais 2 3 0 0
sekvencu salidzinajums. Dazadas salidzinaSanas metodes, to priekSrocibas un pielictoSanas
nosacijumi.
Filogengtiska analize. Klasteru un kladistisko metoZu pielietojums filogengtisko koku konstruésana. 4 6 0 0
Noteiktu nukleinskabju un aminoskabju sekvencu meklé$ana publiskas datubazes. Sekvencu 4 6 0 0
salidzina$ana ar BLAST un CLUSTAL rikiem. Filogenétiska analize.
Seminars. Uzdevumu rezultatu prezentacija par témam, kas saistitas ar genomu strukttiru, 8 12 0 0
homologijas meklé$anu un sekvencu salidzinaSanas metodém.

Kopa: 64 96 0 0

Sasniedzamie studiju rezultati un to vértéSana

Sasniedzamie studiju rezultati

Rezultatu vértéSanas metodes

Izprot genétikas pamatteorijas; parzina genomu struktiiru, evoliiciju un salidzino$o genomiku; izprot
bioinformatikas jomu un biologiskas informacijas apjomu un daudzveidibu.

4 testi par zinatnisko publikaciju.

Izprot biologisko virknu (sekvencu) lidzibas pamatprincipus un salidzinasanas metodes; izprot
filogenétiskas analizes pamatus.

4 testi par zinatnisko publikaciju.

Prot veikt vienkar$u genétisko analizi; izmantot biezak pielietotas biologiskas informacijas
datubazes konkrétas informacijas mekl€sanai un iegiiSanai; izmantot virknu (sekvencu) paru un
daudzkartgjo salidzinajumu homologo sekvencu mekl&Sanai un analizei.

2 praktiska darba protokoli. Seminara
prezentacija genétika. Seminara prezentacija
genomika un bioinformatika. Rakstisks
eksamens.

Sp&j iepazit un izvertet zinatnisko literatiru genétikas joma un novertet genétikas sasniegumu
pielietojumu medicina un selekcija; izmantot ieglitas zinaSanas un prasmes patstavigai
bioinformatikas uzdevumu risinasanai.

Seminara prezentacija genétika. Seminara
prezentacija genomika un bioinformatika.
Rakstisks eksamens.

Spgj darba vaditaja vadiba kritiski izvertét un planot noteiktu bioinformatikas datubazu un riku
izmantoSanu p&tijjuma veikSanai.

Seminara prezentacija genétika. Seminara
prezentacija genomika un bioinformatika.
Rakstisks eksamens.

Studiju rezultatu vérteSanas kritériji

Kriterijs % no kopgja vertejuma
Tests par zinatnisko publikaciju 1 5
Tests par zinatnisko publikaciju 2 5
Tests par zinatnisko publikaciju 3 5
Tests par zinatnisko publikaciju 4 5
Praktiska darba protokols 1 10
Praktiska darba protokols 2 10
Seminara prezentacija genétika 20
Seminara prezentacija genomika un bioinformatika 20
Rakstisks eksamens 20
Kopa: 100
Studiju kursa planojums
Dala KP Stundas Parbaudijumi
Lekcijas Prakt d. Laborat leskaite Eksam. Darbs
1. 6.0 3.0 1.0 0.0 *




